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 微生物機能代謝工学

部門は、2016 年 4 月よ

り協和発酵バイオ株

式会社の寄附部門と

して第二期をスター

トしました。近年、細

菌からヒトまで生物

に普遍的な翻訳後修

飾として知られるよ

うになった「タンパク

質のアシル化修飾」に

着目した研究を行っ

ています。アシル化修

飾はアシル CoA やア

セチルリン酸のよう

な代謝化合物を利用

することから、細胞内の代謝の状態を反映して変化し、代謝や栄養シグナルに応答したタンパク質の機

能調節に関わると考えられています。扱いやすい細菌を用いて、アシル化修飾の新しい生物学的意義や

全体像を明らかにするとともに、アシル化修飾を標的とした代謝改変や制御、微生物による物質生産の

向上といった応用につなげることを目指しています。以下に主な研究テーマをご紹介します。 
 

●コリネバクテリウム菌のグルタミン酸生産に関わるアシル化修飾の研究 
 コリネバクテリウム菌（Corynebacterium glutamicum）は、グルタミン酸生産菌として分離されて以

来、我が国の醗酵工業において重要な位置を占める細菌です。この菌は、生育必須因子であるビオチン

の制限、脂肪酸エステル系界面活性剤の添加、抗生物質であるペニシリンの添加によってL-グルタミン

酸を過剰生産することが知られています。上記の刺激は細胞膜上のメカノセンシティブチャネルを開

口させグルタミン酸排出を引き起こすとともに、グルコースからグルタミン酸生産へ向かうような大

規模な代謝フラックス変化をもたらします。私たちは、コリネバクテリウム菌を対象にアセチローム・

スクシニローム解析を実施し、グルタミン酸生産条件ではアセチル化やスクシニル化修飾が大規模に

変化することを明らかにしました。こうしたアシル化修飾の変化が代謝フラックス変化やグルタミン

酸生産に及ぼすインパクトや役割について、解析を進めています。 
 

●枯草菌をモデルとしたアシル化修飾の新規機能の発掘 
 枯草菌（Bacillus subtilis）は胞子形成能を有するグラム陽性の代表的なモデル細菌です。安定同位体ア

ミノ酸を用いたアセチローム・スクシニローム解析から、様々なタンパク質のアシル化修飾が栄養条件

や培養フェーズに応じて変化することが明らかとなってきました。そのなかで、RNAポリメラーゼやリ

ボソームなど転写・翻訳装置のアシル化に注目しています。アシル化修飾がRNAポリメラーゼやリボソ

ームの活性や特異性に影響を及ぼすとすれば、転写や翻訳に与える影響は大きいと予想されます。アシ

ル化修飾が栄養シグナルに応答した転写・翻訳制御に関わる未知のメカニズムを明らかにしようとし

ています。 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 
 
 

微生物機能代謝工学（協和発酵バイオ）寄附部門

特任准教授 

古園 さおり 
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微生物膜輸送工学部門は、2018 年 10 月より公益財団法人発酵研

究所の寄附部門としてスタートしました。膜輸送タンパク質は生命

活動に必須なエネルギーの生産やシグナル伝達、細胞外からの物質

の取り込みや排出など、重要な役割を担っています。「パッチクラ

ンプ法」は、生体膜を横切るイオンの輸送を電流値として記録する

方法で、リアルタイムで計測できる、時間分解能が高い、定量性が

高い、膜の両側の溶液組成の変更が容易である、膜電位を制御でき

るなど、膜輸送タンパク質解析法として優れた特徴を有しています。

さらに他の方法では困難な膜張力の制御が可能です。「パッチクラ

ンプ法」は動物細胞を対象とした研究では一般的ですが、微生物細

胞を対象とした研究は非常に限定されています。我々は、計測に必

要な巨大スフェロプラストを独自の方法で作製することに加え、装

置面でもさまざまな工夫を凝らし、これまでの微生物パッチクラン

プシステムを凌駕するユニークなシステムを開発しました。このシステムを活用して、微生物や微生

物を起源とする膜輸送タンパク質を解析すること、得られた知見を活用して有用物質の生産性を高め

るなど応用につなげることを目指しています。以下に主要な研究テーマをご紹介します。 
 

●有用物質生産のための膜輸送タンパク質の解析と応用 
社会の持続可能性をさらに高めるために、再生可能資源からの

有用物質生産に対する期待がますます高まっています。最近のシ

ステム代謝工学、合成生物学、生合成研究などの飛躍的発展によ

って微生物細胞内に目的化合物を大量に蓄積させることが可能に

なってきています。しかし、そのようにして細胞内に蓄積された

目的化合物が細胞膜を超えて細胞外に効率よく輸送されるとは限

らず、しばしば微生物発酵技術のボトルネックとなっています。

私たちは、グルタミン酸の工業生産に利用されている

Corynebacterium glutamicumのNCgl1221遺伝子産物が膜張力で活

性化されるメカノセンシティブチャネル（Msc）であること、このMscがグルタミン酸排出を直接担う

こと、基質寛容性があること、その輸送にはATP等は不要であることなどを明らかにしてきました。こ

れらは、長年のグルタミン酸排出機構の議論に一定の決着をつけたばかりでなく、エネルギー依存性

についての定説を覆すものです。さらにこのMscが、生理的膜電位の下では、他のMscとは異なるグル

タミン酸生産に有利な特性を持つこと明らかにしました。微生物発酵技術のボトルネック解消に向け

て、膜輸送タンパク質のさらなる解析と共に膜輸送タンパク質のデザインを目指した研究も進めてい

ます。 

 

●光合成や呼吸におけるイオン輸送の解析 
生物がエネルギーを獲得する呼吸や光合成の根幹の一つは

イオン輸送です。食物の酸化や光から得られるエネルギーは水

素イオン駆動力に変換され、それが ATP 合成に使われます。水

素イオン駆動力の生成と調節には、水素イオンばかりでなく複

数種のイオン輸送が関わっています。我々は世界で初めて呼吸

酵素による水素イオン輸送を電流値として記録することに成

功しています。また、呼吸酵素による水素イオン輸送について議論が続いている課題に決着をつける

可能性があるデータを得ています。光合成については、水素イオン駆動力の調節に重要な陰イオン輸

送タンパク質の解析と共に、多数のイオン輸送タンパク質で構成された複雑な光合成システム全体を

理解するための実験方法の開発も進めています。光合成や呼吸についてさらに理解を深め、微生物発

酵生産において呼吸効率を高める、環境に適した光合成能を付与するなど社会の持続可能性を高める

応用への展開も図っていきます。 

 

●高浸透圧ストレスに応答する出芽酵母液胞膜の Ca2+チャネルの電気生理学的解析 
工 業 的 利 用 と 基 礎 研 究 の 両 分 野 で 重 要 な 出 芽 酵 母

（Saccharomyces cerevisiae）は高浸透圧ストレスに晒される

と、液胞膜の Ca2+チャネルが活性化して液胞から細胞質に Ca2+

を放出することが知られています。しかし、高浸透圧ストレス

を感知して Ca2+チャネルが活性化する分子機構は明らかになっ

ていません。我々は、これまで困難とされてきたイオン輸送体

の機解析に効果的であるパッチクランプ法の出芽酵母への適用

に成功し、本 Ca2+チャネルの電気生理学的解析と生理的役割の解

明を進めています。細胞外の浸透圧変化を感知して応答するイオンチャネルは真核生物に広く保存さ

れており、この普遍的でありながら未知のメカニズムの解明を目指しています。 

特任教授 
川崎 寿 

● 

Hisashi KAWASAKI 

微生物膜輸送工学（発酵研究所）寄附研究部門 

特任助教 

浜本 晋 
● 

Shin HAMAMOTO 

特任教授 

川崎 寿 
● 

Hisashi KAWASAKI 

特任助教 

橋本 賢一 
● 

Kenichi HASHIMOTO 
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7th Seminar of Biotechnology Research Center 
 

6 26

Pencheng Guo  

13:00 Opening address (Director of BRC, Prof. Keishi Senoo) 
Session 1 Keynote address Chair: Ayako Sakuda  (EB) 

13:05 Dr. Hsiao-Ching Lin (Institute of Biological Chemistry, Academia Sinica, Taiwan) A green light for green chemistry: the 
discovery of new enzymes synthesizing fungal natural products 
13:35 Prof. Kun-Hsiang Liu (Basic Forestry and Proteomics Research Center, Haixia Institute of Science and Technology, 
Fujian Agriculture and Forestry University) Calcium, the master regulator in nitrate signaling 
14:05 Break 

Session 2 Chair: Felipe Vejarano (EB) 
14:20 Maiko Yamamoto (AM) Functional analysis of LOV-HK in Roseobacter denitrificans OCh114  
14:35 Soichiro Nakayama (AM) Identification of a putative cysteine synthase from Hydrogenobacter thermophilus TK-6 as 

O-phospho-L-serine sulfhydrylase 
14:50 Hirokazu Kinugawa (MBM) Analysis of the PDH-ODH supercomplex from Corynebacterium glutamicum 
15:05 Keiichi Murai (CBT) Identification and characterization of novel terpene synthases from bacteria 
15:20 Tomohiro Noguchi (CBT) Analysis of the common deamination mechanism in the biosynthesis of meroterpenoids from 

Streptomyces 
15:35 Break 

Session 3 Chair : Jingyun Jin (CG)  
15:50 Moriaki Saito (PFB) Nitrate induction of de novo NAD+ biosynthesis in Arabidopsis thaliana 
16:05 Pencheng Guo (PFB) Glutamine-induced repression of a high-affinity nitrate transporter gene promoter in Arabidopsis 

thaliana 
16:20 Keisuke Tomita (EB) Growth-inhibitory effect of momilactones, bioactive diterpenoids from rice 
husks 
16:35 Hibiki Kawano (EB) How does Pseudomonas resinovorans CA10dm4 avoid the fitness cost of plasmid-carriage? 
16:50 Daisuke Yoshidome (MCB) The nitrogen fixing activity of Klebsiella oxytoca NG13 under nutrient conditions simulating the 

rice rhizosphere 
17:05 Break 

17:20 Poster session 
Sumire Kurosawa (CBT) Studies on the modifications of non-proteinogenic amino acid biosynthesized via aminogroup carrier protein 
Tomohiro Suzuki (CBT) Biochemical and structural characterization of archaeal homocitrate synthase from 
Sulfolobus acidocaldarius 
Nanase Masuda (CBT) Studies on the biosynthesis of the FR182877 polyketide 
Miwako Aoyama (CBT) Studies on the biosynthesis for trichostatin derivatives, JBIR-109, JBIR-110, and JBIR-111 
Teruhito Kato (CBT) Studies on the biosynthesis of the meroterpenoid phenazinomycin 
Kei Sakaki (CBT) Structure and function analysis of a novel dehydrogenase involved in biotin biosynthesis of 
Cyanobacteria 
Cao Xin (MBM) Study on the metabolon of glutamate dehydrogenase (GDH) in Corynebacterium glutamicum 
Takehiro Asai (MCB) Mechanism of stress-induced non-AUG translation initiation in mammalian cells 
Rikusui Yamada (MCB) Mechanism of rRNA degradation by conserved ribonuclease, RNase T2, in Saccharomyces cerevisiae 
Jingyun Jin (CG) Defects of AP-2 complex activate the cell wall integrity pathway in Aspergillus nidulans 
Tomomi Ueda (EB) Construction of a novel host-vector system with bacteria showing "insensitivity" to plasmids 
Miyu Teruya (EB) Oxilipin signatures associated with regulation of momilactones production in the moss Hypnum plumaeforme 
Shiho Tomiyama (EB) Conservation of inductive expression patterns of gene clusters in the tribe Oryzeae 
Ai Fukaya (EB) Development of effective detection system for recombination of useful anaerobic bacteria 
Mengna Zhuo PFB The role of Dof2.1 transcription factor in MeJA signaling in Arabidopsis thaliana 
Chaganzhana (PFB) Study on genotypic effects on nitrogen use in Arabidopsis thaliana 
Kengo Matsushima (SS) Nitrogen fixing activity of iron-reducing bacteria in anaerobic terrestrial ecosystems 
Haruka Yamanaka (SS) Nitrogen fixing ability of iron-reducing bacteria isolated from soils” 
 

18:30 Reception 
20:00 Closing remarks (Prof. Makoto Nishiyama) 
 
AM, Applied Microbiology ( ); CBT, Cell Biotechnology ( ); CG, Cellular Genetics ( ); EB, 
Environmental Biochemistry ( ); MBM, Microbial Metabolomics ( ); MCB, Molecular and Cellular 
Breeding ( ); PFB, Plant Functional Biotechnology ( ); SS, Soil Science ( ) 







 
Inahashi Y, Shiraishi T, Také A, Matsumoto A, Takahashi Y, Ōmura S, Kuzuyama T, Nakashima T. (2018) Identification and 
heterologous expression of the actinoallolide biosynthetic gene cluster. J Antibiot. 71: 749-752. 
 
Sato S, Kudo F, Kuzuyama T, Hammerschmidt F, Eguchi T. (2018) C-Methylation Catalyzed by Fom3, a 
Cobalamin-Dependent Radical S-adenosyl-L-methionine Enzyme in Fosfomycin Biosynthesis, Proceeds with Inversion of 
Configuration. Biochemistry. 57: 4963-4966. 
 
Sato S, Miyanaga A, Kim SY, Kuzuyama T, Kudo F, Eguchi T. (2018) Biochemical and Structural Analysis of FomD That 
Catalyzes the Hydrolysis of Cytidylyl (S)-2-Hydroxypropylphosphonate in Fosfomycin Biosynthesis. Biochemistry. 57: 
4858-4866. 
 
Yoshida, A., Kosono, S., Nishiyama, M. (2018) Characterization of two 2-isopropylmalate synthase homologs from Thermus 
thermophilus HB27. Biochem Biophys Res Commun. 501(2):465-470. 
 
Chiba Y, Yoshida A, Shimamura S, Kameya M, Tomita T, Nishiyama M, Takai K. (2019) Discovery and analysis of a novel 
type of the serine biosynthetic enzyme phosphoserine phosphatase in Thermus thermophilus. FEBS J. 286(4):726-736. 
 
Shiraishi T, Nishiyama M, Kuzuyama T. (2019) Biosynthesis of the uridine-derived nucleoside antibiotic A-94964: 
identification and characterization of the biosynthetic gene cluster provide insight into the biosynthetic pathway. Org Biomol 
Chem. 17(3):461-466. 
 
Thong WL, Shin-Ya K, Nishiyama M, Kuzuyama T. (2018) Discovery of an Antibacterial Isoindolinone-Containing Tetracyclic 
Polyketide by Cryptic Gene Activation and Characterization of Its Biosynthetic Gene Cluster. ACS Chem Biol. 
13(9):2615-2622. 
 
Matsuda K, Tomita T, Shin-Ya K, Wakimoto T, Kuzuyama T, Nishiyama M. (2018) Discovery of Unprecedented 
Hydrazine-Forming Machinery in Bacteria. J Am Chem Soc. 140(29):9083-9086. 
 
Suzuki, S., Kondo, N., Yoshida, M., Nishiyama, M., Kosono S. (2019) Dynamic changes in the acetylation and succinylation 
of the elongation factor Tu from Bacillus subtilis are dependent on the growth phase and nutrient conditions. Microbiology. 
165(1):65-67 
 
Shiraishi, T., Nishiyama, M., Kuzuyama, T. (2019) Biosynthesis of the uridine-derived nucleoside antibiotic A-94964: 
Identification and characterization of the biosynthetic gene cluster provide insight into the biosynthetic pathway. Org Biomol 
Chem. 17(3):461-467. 
 
Umehara, T., Kosono, S., Soll, D., Tamura, K. (2018) Lysine acetylation regulates alanyl-tRNA synthetase activity in 
Escherichia coli. Genes. 9:E473.  
 
Yoshida, A., Kosono, S., Nishiyama, M. (2018) Characterization of two 2-isopropylmalate synthase homologs from Thermus 
thermophilus HB27. Biochem Biophys Res Commun.501:465-470. 
 
Vasileva, D., Suzuki-Minakuchi, C., Kosono, S., Yoshida, M., Okada, K., Nojiri, H. (2018) Proteome and acylome analyses of 
the functional interaction network between the carbazole-degradative plasmid pCAR1 and host Pseudomonas putida 
KT2440. Environ Microbiol Rep. 10:299-309. 
 
Hossain, T.J., Manabe, S., Ito, Y., Iida, T., Kosono, S., Ueda, K., Hosomi, A., Inoue, D., Suzuki, T. (2018) Enrichment and 
characterization of a bacterial mixture capable of utilizing C-mannosyl tryptophan as a carbon source. Glycoconj J. 
35:165-176.  
 
Konishi M, and Yanagisawa S, (2019) The role of protein-protein interactions mediated by the PB domain of NLP 
transcription factors in nitrate-inducible gene expression, BMC Plant Biol., 19: 90. 
 
Sakuraba Y, Kanno S, Mabuchi A, Monda K, Iba K, and Yanagisawa S, (2018) A phytochrome-B-mediated regulatory 
mechanism of phosphorus acquisition, Nat. Plants, 4: 1089-1101. 
 
Maekawa S, Ueda Y, and Yanagisawa S, (2018) Overexpression of a Brix domain-containing ribosome biogenesis factor 
ARPF2 and its interactor ARRS1 causes morphological changes and lifespan extension in Arabidopsis thaliana. Front. Plant 
Sci., 9: 1177. 
 
Kuroha T, Nagai T, Gaumyao R, Wang DR, Furuta T, Nakamori M, Kitaoka T, Adachi K, Minami A,  Mori Y, Mashiguchi K, 
Seto Y, Yamaguchi S, Kojima M, Sakakibara H, Wu J, Ebana K, Mitsuda N, Mitsuda N, Ohme-Takagi M, Yanagisawa S, 
Yamazaki M, Yokoyama R, Nishitani K, Mochizuki T, Tamiya G, McCouch SR, and Ashikari M, (2018) Ethylen-gibberellin 
signaling underlies adaptation of rice to periodic flooding, Science, 361: 181-186.   



 
Maeda Y, Mineko M, Kiba T, Sakuraba Y, Sawaki N, Kurai T, Ueda Y, Sakakibara H and Yanagisawa S, (2018) A 
NIGT1-centered transcriptional cascade regulates nitrate signalling and incorporates phosphorus starvation signals in 
Arabidopsis, Nat. Commun., 9: 1376. 
 
Kiba T, Inaba J, Kudo T, Ueda N, Konishi M, Mitsuda N, Takiguchi Y, Kondou Y, Yoshizumi T, Ohme-Takagi M, Matsui M, 
Yano K, Yanagisawa S, Sakakibara,H, (2018) Repression of nitrogen-starvation responses by Arabidopsis GARP-type 
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ASM Microbe 2018, June 7-11, 2018, Atlanta, USA 
Divalent cations increase the conjugation efficiency of the incompatibility P-7 group plasmid pCAR1 among different 
Pseudomonas hosts 



Ayako Sakuda, Chiho Suzuki-Minakuchi, Kazuhiro Matsui, Yurika Takahashi, Kazunori Okada, Hisakazu Yamane, Masaki 
Shintani, Hideaki Nojiri 
 

2nd EFB-AFOB Joint Symposium on Applied Biocatalysis - 18th European Congress on Biotechnology, July 1, 2018, 
Geneva, Switzerland 
Amino group carrier protein, a new platform in primary and secondary metabolite biosynthesis 
Makoto Nishiyama 
 

The 3rd A3 Foresight Symposium on Chemical & Synthetic Biology of Natural Products, Jul 9-10, 2018, Sapporo, Japan 
Activation of cryptic gene clusters led to the discovery of novel polyketides in Streptomyces 
Tomohisa Kuzuyama 
 

Plasmid Biology 2018, August 5-10, 2018, University of Washington, Seattle, USA 
The possibility of the development of a novel host-vector system with bacteria showing “insensitivity” to plasmids 
Tomomi Ueda, Hibiki Kawano, Chiho Suzuki-Minakuchi, Kazunori Okada, Hideaki Nojiri 
 
Divalent cations increase the conjugation efficiency of IncP-7 plasmid pCAR1 among different Pseudomonas hosts 
Ayako Sakuda, Chiho Suzuki-Minakuchi, Kazunori Okada, Masaki Shintani, Hideaki Nojiri 
 
Pseudomonas resinovorans CA10dm4 is insensitive to plasmids 
Hibiki Kawano, Tomomi Ueda, Chiho Suzuki-Minakuchi, Kazunori Okada, Hideaki Nojiri 
 
Single-cell analysis of expression pattern of carbazole degradative genes on pCAR1 
Natsumi Yamamoto, Saki Takahira, Chiho Suzuki-Minakuchi, Kazunori Okada, Hideaki Nojiri 
 
Insensitivity to plasmids in some bacteria and its ecological role 
Hideaki Nojiri 
 

2018 Sino-Japan Symposium on Biocatalysis and Biotransformation August 25, 2018, Hangzhou, China 
Amino-group carrier protein-mediated biosynthesis of primary and secondary metabolites 
Makoto Nishiyama 
 

16th International Symposium on Rice Functional Genomics. September 5-7, 2018 (Tokyo) 
Nutrient uptake-based phenomics and transcriptomics analyses using diverse rice accessions. 
Yoshiaki Ueda, Koji Kadota, Ayumi Tezuka, Atsushi J. Nagano, Taro Kadowaki, Yonghyun Kim, Mitsue Miyao, Shuichi 
Yanagisawa 
 
Conservation of inductive expression mechanism of diterpenoid phytoalexin biosynthetic gene clusters among the tribe 
Oryzeae 
Shiho Tomiyama, Ryouka Kawahara-Miki, Koji Miyamoto, Hisakazu Yamane, Hideaki Nojiri, Kazunori Okada 
 

1st Japanese-German Symposium on Biosynthesis and Function of Natural Products, September 6, 2018, Bonn, 
Germany 
Amino-group carrier protein, a new key machinery contributing to expansion of structural diversity of secondary metabolite  
Makoto Nishiyama 
 
Biosynthesis of Unusual Terpene Natural Products 
Tomohisa Kuzuyama 
 

Extremophiles 2018, 12th International congress of extremophiles, September 16-20, 2018, Ischia, Italy 
CoA transferase from Thermus thermophilus is regulated by protein acetylation and protein-protein interaction 
Ayako Yoshida, Yamamoto Hiroyuki, Takeo Tomita, Minoru Yoshida, Tomohisa Kuzuyama, Saori Kosono, Makoto Nishiyama 
 
A complicated allosteric regulation of glutamate dehydrogenase from Thermus thermophilus 
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Molecular bases of catalysis of ring-hydroxylating dioxygenase 
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Insensitivity to plasmids in some bacteria and its ecological role 
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Roles of the NIGT1-Centered Transcriptional Cascade in the Regulation of Nitrate Uptake and 
Responses 
Mineko Konishi, Yoshiaki Ueda and Shuichi Yanagisawa 
 

2nd China-Japan Symposium on Natural Product Biosynthesis, January 13-15, 2019, Guangzhou, China 
Biosynthesis and modification of azabicyclo-ring-containing compounds 
Makoto Nishiyama 
 
Structural and mechanistic insights into terpene synthases that catalyzes the irregular non-head-to-tail coupling of prenyl 
substrates. 
Tomohisa Kuzuyama 
 
Evolutionary history of gene clustering for diterpenoid phytoalexins in the tribe Oryzeae 
Kazunori Okada 
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Ueda Y, and Yanagisawa S, Delineation of nitrogen signaling networks: Computational approaches in the big data era, Mol. 
Plant, 12: 150-152 (2019). 
 
Suzuki-Minakuchi C, Navarre WW (2019) "Xenogeneic silencing and horizontal gene transfer." DNA Traffic in the 
Environment, eds. Nishida H and Oshima T. Springer Singapore, 1-27 
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Studies on secondary metabolite biosynthesis mediated by type II amino-group carrier protein 
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Identification of novel drug targets for tuberculosis: Genome wide assessment of Mycobacterium tuberculosis conditional 
essential metabolic pathways. 
Dr. Yusuke Minato (University Minnesota Medical School, USA) 2018 12 4  
 
Darwin’s Invertebrates: A Transient Anoxic Microbial Oasis 
Prof. Harold L. Drake (University of Bayreuth, Germany) 2019 1 21  
 
The Art of Scientific Publishing 
Prof. Harold L. Drake (University of Bayreuth, Germany) 2019 1 22  
 

 
( ) 2019 2 27  

 
 

Madeleine Mirzai (Karlsruhe Institute of Technology, Germany) 2018 4 6  
Viktor Kaschuba (Karlsruhe Institute of Technology, Germany) 2018 4 6  
Dr. Hsiao-Ching Lin (Institute of Biological Chemistry, Academia Sinica, Taiwan) 2018 6  
Prof. Zixin Deng, Prof. Linquan Bai, Prof. Shuangjun Lin (Shanghai Jiaotong University, China) 2018 7  
Dr. Gaspar Pinto (Masaryk University, Czech Republic) 2018 9  
Prof. Somboon Tanasupawat (Chulalongkorn University, Thailand) 2018 10  
Prof. Hung-wen Liu (University of Texas at Austin, USA) 2018 10  
Prof. Hesham R. El-Seedi (Uppsala University, Sweden) 2018 11  
Dr. Ahmed Mohamed Essam Elissawy (Ain Shams University, Egypt) 2019 1  
Prof. Harold Drake (University of Bayreuth, Germany) 2019 1  
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Morisada S., Ono Y., Kodaira T., Kishino H., Ninomiya R., Mori N., Watanabe H., Ohta A., Horiuchi H., and Fukuda R. (2018) 
The membrane bound O-acyltransferase Ale1 transfers an acyl moiety to newly synthesised 
2-alkyl-sn-glycero-3-phosphocholine in yeast. FEBS Lett., 592, 1829-1836 
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Iwama R., Hara M., Mizuike A., Horiuchi H., and Fukuda R. (2018) Osh6p, a homologue of the oxysterol-binding protein, is 
involved in production of functional cytochrome P450 belonging to CYP52 family in n-alkane-assimilating yeast Yarrowia 
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●国内学会発表等 
■酵母遺伝学フォーラム第 51 回研究報告会 
小胞体からミトコンドリアへのステロールの輸送機構 
田 スチ、太田明徳、堀内裕之、福田良一 
 
■日本農芸化学会 2019 年度大会 
糸状菌 Aspergillus nidulans のエルゴステロール合成制御におけるプロテインキナーゼ C の果たす役割 
髙城景子，福嶋真輝恵，福田良一，堀内裕之  
 
酵母 Yarrowia lipolytica における n-アルカンへの吸着 と細胞形態に関する研究 
高橋直煕，石丸千晶，岩間 亮，渡邉夏仁， 志波 優，兼崎 友，堀内裕之，福田良一 
 
酵母におけるオルガネラ間のステロール輸送機構 
福田良一 
 
普遍的リボヌクレアーゼ RNase T2 の哺乳動物における機能解析 
小川 哲弘、岩本 京夏、隅倉 敦美、内田 萌菜、藤井 渉、チェンバーズ ジェームズ、米澤 智洋、日高 真誠、角田 茂 
 
高還元型 II 型 PKS 由来 KS-CLF ヘテロダイマー及び ACP-KS-CLF 三者複合体の X 線結晶構造解析 
杜 丹ヤオ、勝山 陽平、伏信 進矢、Chen Aochiu、Davis Tony D、Burkart Michael、大西 康夫 
 
JBIR-34, -35 と JBIR-126 の生合成に関わる NRPS のモジュール間相互作用 
角田 毅、勝山 陽平、新家 一男、大西 康夫 
 
GH127 β-L-アラビノフラノシダーゼと阻害剤の複合体構造 
澤野 孝太、成田 覚、荒川 孝俊、山田 千早、藤田 清貴、石渡 明弘、伊藤 幸成、伏信 進矢 
 
タマネギ由来催涙因子合成酵素の触媒機構 
佐藤 優太、荒川 孝俊、高辺 潤平、青柳 守紘、加藤 雅博、鴨井 享宏、正村 典也、柘植 信昭、今井 真介、伏信 進矢 
 
生育温度が Hydrogenobacter thermophilus TK-6 の細胞膜に与える影響について 
王 静雨、亀谷 将史、新井 博之、石井 正治 
 
好気性光合成細菌Roseobacter denitrificansにおける光合成制御と呼吸鎖の関係 
山本麻衣子, 亀谷将史, 石井 正治, 新井博之 
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緑膿菌の嫌気脱窒条件下でのDNA合成に及ぼすcbb3型末端酸化酵素の影響 
堀遥花，亀谷将史，石井正治，新井博之 
 
好熱性水素細菌Hydrogenobacter thermophilus TK-6における硫酸同化及びシステイン合成についての解析 
中山宗一郎, 亀谷将史, 新井博之, 石井正治 
 
Acetobacter acetiにおけるクエン酸合成酵素遺伝子の高発現による酢酸代謝への影響 
中村匡, 亀谷将史, 石井正治, 新井博之 
 
好気性光合成細菌Roseobacter denitrificansのalternative oxidaseによる酸化ストレス耐性に関する研究 
吉田昇平, 山本麻衣子, 亀谷将史, 石井正治, 新井博之 
 
Comamonas testosteroni TA441における好気呼吸鎖の末端酸化酵素の制御 
新井凌, 亀谷将史, 石井正治, 新井博之 
 
麹菌 Aspergillus oryzae の持つ 2 つの分泌型ホスホリパーゼ A1の機能解析 
中川原 千咲、菊間 隆志、吉田 稔、有岡 学 
 
■日本生物工学会東日本支部コロキウム 
好気性光合成細菌 Roseobacter denitrificans における光合成制御と呼吸鎖の関係 
山本麻衣子, 亀谷将史, 石井 正治, 新井博之 
 
Identification of the putative cysteine synthase from Hydrogenobacter thermophilus TK-6 as O-phospho-L-serine 
sulfhydrylase 
中山宗一郎, 亀谷将史, 新井博之, 石井正治 
 
好気性光合成細菌 Roseobacter denitrificans の alternative oxidase による酸化ストレス耐性に関する研究 
吉田昇平, 山本麻衣子, 亀谷将史, 石井正治, 新井博之 
 
Comamonas testosteroni TA441 における好気呼吸鎖の末端酸化酵素の制御 
新井凌, 亀谷将史, 石井正治, 新井博之 
 
■日本実験動物学会総会 
普遍的分泌型非特異的リボヌクレアーゼ遺伝子欠損マウスが呈する免疫異常の解析 
角田茂、小川哲弘、藤井渉、チェンバーズ ジェームズ、岩本京夏、Desamero Mark Joseph M.、内田萌菜、秋津葵、村山

正承、小川修平、米澤智洋、中山裕之、岩倉洋一郎、久和茂 
 
■デザイン生命工学研究会 
ゲノム編集による簡便な標的遺伝子改変マウスの作製 
角田茂、藤井渉、小川哲弘、小池明人、小川修平、岩倉洋一郎、大塚正人、久和茂 デザイン生命工学研究会 
 
■日本応用糖質科学会平成30年度大会（秋田） 
子嚢菌Cordyceps militaris由来GH18 エンド-β-N-アセチルグルコサミニダーゼのX線結晶構造解析 
関陽香、荒川孝俊、黄一博、樋口裕次郎、江島康成、武川薫、伏信進矢 
 
■応用糖質科学シンポジウム（秋田） 
Arthrobacter属細菌の環状α-1,6-マルトシルマルトース代謝経路に関わる酵素・蛋白質の構造解析 
河野正樹、荒川孝俊、太田弘道、森哲也、西本友之、牛尾慎平、伏信進矢 
 
■公益財団発酵研究所 第 12 回助成研究報告会 
好熱菌の未知代謝経路の同定とグリセロールから有用光学活性物質を生産する新たな微生物発酵法の開発 
亀谷将史 
 
■7th Seminar of Biotechnology Research Center (SBRC) 
Functional analysis of LOV-HK in Roseobacter denitrificans OCh114 
山本麻衣子, 亀谷将史, 石井 正治, 新井博之 
 
Identification of the putative cysteine synthase from Hydrogenobacter thermophilus TK-6 as O-phospho-L-serine 
sulfhydrylase 
中山宗一郎, 亀谷将史, 新井博之, 石井正治 
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■第 91 回日本生化学会大会 
酸素濃度に応じたシアン耐性呼吸酵素の使い分けに関する研究 
木戸 玲子, 石井 正治, 新井 博之 
 
 一酸化窒素還元酵素のプロトン輸送における Asp198 の役割 
倉橋 拓也, 山際 来佳, 新井 博之, 澤井 仁美, 當舎 武彦, 城 宜嗣 
 
■高度好熱菌発見 50 周年記念研究会 
Identification of the putative cysteine synthase from Hydrogenobacter thermophilus TK-6 as O-phospho-L-serine 
sulfhydrylase 
中山宗一郎, 亀谷将史, 新井博之, 石井正治 
 
■日本生物工学会東日本支部学生討論発表会 
Hydrogenobacter thermophilus TK-6 の遺伝子発現制御機構の解明 
藤代真理子 
 
■Roseobacter denitrificans OCh114 の Alternative oxidase に関する研究 
吉田昇平 
 
●国際学会発表等 
■American Society for Cell Biology 2018 Annual Meeting 
Interorganellar phosphatidylserine transfer by Sec14 family protein Sfh1 in Saccharomyces cerevisiae 
Aya Mizuike, Shingo Kobayashi, Akinori Ohta, Hiroyuki Horiuchi, Ryouichi Fukuda 
 
■29th International Carbohydrate Symposium（Lisbon, Portugal） 
Structural biology of glycan-degrading enzymes from beneficial human gut microbe bifidobacteria. 
Shinya Fushinobu  
 
■Carbon Capture and Utilization Research for Negative Carbon Emissions: I2CNER Iiternational Workshop 
Biochemical analyses of fast‐growing CO2 fixers: hydrogen‐oxidizing bacteria 
Masaharu Ishii, Masafumi Kameya, Hiroyuki Arai 
 
●総説等 
福田良一 「酵母におけるオルガネラ間のステロール輸送」 バイオサイエンスとインダストリー、77、28-31 (2019) 
 
●教員および学生の受賞 
ト タンヤオ：平成 30 年度東京大学大学院農学生命科学研究科・研究科長賞 
 
佐藤 優太、荒川 孝俊、高辺 潤平、青柳 守紘、加藤 雅博、鴨井 享宏、正村 典也、柘植 信昭、今井 真介、伏信 進矢：日

本農芸化学会 2019 年度大会 トピックス賞「タマネギ由来催涙因子合成酵素の触媒機構」 
 
山本麻衣子、日本生物工学会東日本支部コロキウム ポスター賞 
 
中山宗一郎、日本生物工学会東日本支部コロキウム ポスター賞 
 
●学位論文 
■博士論文 
ト タンヤオ「非リボソームペプチド生合成におけるピロリジルグリシン生合成とモジュール間相互作用に関する研究」

（指導教員 大西康夫） 
 
角田 毅「非リボソームペプチド生合成におけるピロリジルグリシン生合成とモジュール間相互作用に関する研究」（指導

教員 大西康夫） 
 
佐藤 真与「乳児型ビフィズス菌の腸管内増殖に関わる菌体内糖代謝酵素の構造生物学的解析」（指導教員 伏信進矢） 
 
山本 麻衣子「好気性光合成細菌 Roseobacter denitrificans OCh114 の光合成制御に関する研究」（指導教員 石井正治） 
 
■修士論文 
林 透真 「酵母 Saccharomyces cerevisiae における生体膜構成リン脂質の局在とその意義に関する研究」（指導教員 堀

内裕之） 
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福嶋 真輝恵 「糸状菌 Aspergillus nidulans におけるステロール合成制御に関する研究」（指導教員 堀内裕之） 
  
渡邉 夏仁 「n-アルカン資化性酵母 Yarrowia lipolytica の Sec14 ファミリータンパク質の機能に関する研究」（指導教員 

堀内裕之） 
  
浅井 健宏「ストレスに応答した非 AUG コドンからの翻訳開始機構の解析」（指導教員 日高真誠） 
 
近藤 佐紀「生物肥料としての機能解明に向けた Azospirillum lypoferum FS の窒素固定能の動態解析」（指導教員 日高

真誠） 
 
谷頭 未來「p-ヒドロキシ安息香酸水酸化酵素と反転型糖質加水分解酵素の反応機構の研究」（指導教員 伏信進矢） 
 
澤野 孝太「β-L-アラビノフラノシダーゼの機能・構造解析」（指導教員 伏信進矢） 
 
関 陽香「タンパク質N-結合型糖鎖切断酵素のX線結晶構造解析」（指導教員 伏信進矢） 
 
新井 凌「Comamonas testosteroni TA441 のフェノール代謝に関する研究」（指導教員 石井正治） 
 
中村 匡「酢酸菌における TCA 回路遺伝子の発現制御機構に関する研究」（指導教員 石井正治） 
 
中山 宗一郎「Hydrogenobacter thermophilus TK-6 の硫酸同化に関する研究」（指導教員 石井正治） 
 
堀 遥花「緑膿菌の嫌気的生育に関与する一塩基多型に関する研究」（指導教員 石井正治） 
 
王 静雨「好熱独立栄養性細菌 Hydrogenobacter thermophilus TK-6 の脂肪酸代謝に関する研究」（指導教員 石井正治） 
 
中川原 千咲「麹菌 Aspergillus oryzae の持つ分泌型ホスホリパーゼ A1の機能解析」（指導教員 吉田稔） 
 
■卒業論文 
須藤大樹 「酵母 Saccharomyces cerevisiae における細胞内ステロール輸送とその制御機構に関する研究」（指導教員 堀

内裕之） 
 
髙橋 直煕「酵母 Yarrowia lipolytica における n-アルカン吸着と取り込みの機構および細胞形態の制御機構」（指導教員 堀

内裕之） 
 
萩原 健介 「糸状菌 Aspergillus nidulans 由来 CsmA のミオシンモーター様ドメインの機能解析及びタンパク質細胞表層

提示」（指導教員 堀内裕之） 
 
新田 比呂志「窒素固定菌 Klebsiella oxytoca NG13 と非窒素固定微生物間の相互作用に関する研究」（指導教員 日高真

誠） 
 
南 篤「大腸菌 RNase T2 を介したバイオフィルム形成機構の解析」（指導教員 日高真誠） 
 
矢田 佳子「希少放線菌 Actinoplanes missouriensis のべん毛形成およびべん毛の運動停止に関わるタンパク質の機能解析」

（指導教員 大西康夫） 
 

石田 菜津美「緑膿菌における亜硝酸応答遺伝子群の機能解析」（指導教員 石井正治） 
 
篠原 駿介「Hydrogenobacter thermophilus TK-6 株における、ギ酸消費機構の探索」（指導教員 石井正治） 
 
星 南穂子「壺作り純米黒酢醸造に関わる酢酸菌の多様性解析と乳酸菌の代謝産物に関する研究」（指導教員 石井正治） 
 
■海外からの訪問者 
Chayakorn Pumas (Chiang Mai University) 
Kanjana Mahanil (Chiang Mai University) 
 
８）オープンキャンパス等の来訪者の所属と人数（センターをご案内したもの） 
2018 年 5 月・6 月 応用微生物学研究室 オープンラボ 九州大学など 10 名 




	生物生産工学研究センター年報2018.pdfから挿入したしおり
	00_ 1-2 中表紙.pdfから挿入したしおり
	空白ページ



